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GTGGACCCATTTTCTAATTATTCTGAACAAAAATACCCAGATTCAAATAATAACCAAG7VACTAATTACAGAATCCTC 
TTCATTTTATTCGGATACTACTAATGAAAATATGAAAACTTACCATCCAATTGAACAAGATATTCTCAAATTTGCAA 
ATCAAGAATTTCCCGAT7^ATTATTATCAACATTCCGATGTTTCTAATTCATATCAAAATATGAAAACAGAAATCGTA 
AATACAGATTTACCCTATAATACAAATAATATAAATAGTATGCGAAATACTCTATGCAGAGATTTACCTCCCGAGAC 
TAACATGAGCATTTATGATAATTTACGATCTACTGTTACTGTTCCTTCATTTTCTAATCAATTTGATCCTATAAAAT 
TTCTTCACGATATTGAAATTGCTATAGAAACTGGATCATTTTCTGCATTAACGCAATCTAACATGAATCAAGGTGGT 
ACTGATATTGCTCCAATGTTAATCTCTACATTTTTTAAAGTTGCAGGTAGTTTACTTCCATTTCCTCTATCATCATT 
AGGTGCTTTGGCTTCCTTTTATGTTACAGATTCACAAACAGGCGCTATGGCAAATTTATGGAGACAAATGGTAGATT 
ATGTTGAAAAAAGAATTGATTCTAAAATATTAGATTATCATAATTTTATTATGGGAGCAGAACTCGCAGCATTAAAT 
GCAAGTTTAAAAGAATACGCACGAGTAGTTAAAATTTTTGAAAATGATATGAACAGAATAGCTGAACCACCTTC7^AC 
TGGAGTTATCACTCAATTCAGAATTCTTAATGATAATTTCATTAAATATATTGCAAAATTACAATTCTCAACAAATC 
AATCAGATTTACAATATCCTGTCCTAACTTTACCATTACGTGCACAAGCATGTGTAATGCATTTAATGTTATTAA7^A 
GATGCAACGACTTCTGTGTGGGGACAACAAATAGACTCGCAACAATTAAATGGGTATAAAGCAGAATTAATACGTTT 
AATAAAAGTATATACTAATGATGTAAACACAACGTATAATCAAGGGCTAGAGCTAGAAAAAGCTAAACCACTAAATT 
ATTCTGATCCTGAAGAATATTTAGAAGCAGGACGTCCAGATATATCTGTATTACGCAGTAACTTTAAAGAGGTTATG 
AAGTGGAATAAAGTAGCGAAATATAAACGTGGAATGGCTATGAGTGCTTTATCATTAGCTGCATTATTTCCAACTTT 
CGGACCAAATTATCCAAAACAAGCATTAAAAGTTGTGCAATCTAGACAAATTTTTGCACCTGTAATTGGAATACCAG 
GCGGTATAACAAGTCAAGATAGTGGTCCCACTTTTGGTAGTATGAGATTTGATGTAAAAACTTATGATCAAATTGAT 
GCGTTACGACAACTAATGGAATTATATATTC7^ACCTTTAAAATCTGCTTACTTTTGGATATATGAATCGGATTGGAA 
AGTTCGTGCAACTTATGTCAATGATTATATTGGTAAAAGAGGGTCAAATACAGGTGCTGCTTGGCACATGTGGTCAA 
GTGATCCTTCAGCCATATACACTTCTGCACTAGGAGCAGCAGGATACGCTCCTAACGTTGTTGGTGTAAGATATTCA 
CATGGGGGTAGTTACACAAAAGGTATGGCACCCGCAAATACTAATGCGTATGCTCCATTTGAATTTAAATATCCTGG 
TTATAAACTACACAGTGTTAGTGCTTATGGATTAAGTAAAGCACCTGATGCAGCTGATTCTGTTATGTTTGGATTTA 
GACCTGTATTGTTAGAAAATGAAGCAAATCAATTATTAACAGATACAGCATTGCAAATTCCAGCAGAAATAGGAATA 
ACAGATGTCGTACCTGCATTTGGTAGAACAGAAGAACCTATTAATGGTCAAGATGCAATAAGAATATGGGAAAGTTT 
TACAAGTGGATTTGGCTTTACTTATACTGTTGATTCTCCACAAAAACAAAAATATAAAATCATTTATAGAATTGCAA 
ATAAC TTAAGCGCTTC TAC AGTTTC TTTAAC C TATAATAATC AAAC ATTTTTCACTGATATTTTAAATACTTCATTA 
GATCCAAATGGAGTAAGAGGAAATTATGGTTCTTATACACTTGTAGAAGGTCCTATTATTGAATTTTCTCAAGGAAC 
TAATATCTTTAAACTAGGATCACAAAAAGGAGAATTCGCTATAGATTCCATTATTTTTAGTCCTGTTGTTTAA 



Figure 3 
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Cry31Aal: 
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Cry3lAal: 


61 


Cry3lAa2: 


121 


Cry31Aal : 
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Cry31Aa2: 
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Cry31Aal: 
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Cry31Aal: 
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Cry3lAal: 
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MDPFSNYSEQKYPDSNNNQELITES5SFYSDTTNENMKTYHPIEQDILKFANQEFPDNYY 
***********************K************a*n***********T****S**H* 

qhse>vsnsyqnmkteivntdlpyntnninsmrntu:rdlppetnmsiydnlrstvtvpsf 

***** ** D * ******** K *** ************ ******** 

SNQFDP1 KFLHDI EIAIETGSFS AI/TQSNMNQGGTDI APMLISTFFKVAGSLLPFPLSSL 

**************** *Q* ****************** £J* **********£********* * 

GALAS FYVTDSQTGAMANI>WRQMVDYVEKRI DSKILDYHNFIMGAELAALNASLKEYARV 
***** ********* * > ******************************************** 

• Stock 1 

VKIFENDMNR|tAEPPSTGVITQFRILNDNFIKYIAKLQFSTNQSDLOYPVL^TLPLRAOAC 
********* *l4* ********************************** * *** TJT* *"*"* * * * *"* 

Stock t (Continued) 

VMHLMLLKDATTSVWGQQI DSQQLNGYKAELI RLIKVYTNPVKTTYWQGLELEKAKPI>NY 

Block? 

SDPEEYLQAGRPDI SVLRSN FKEVMKWNKVAKYKRGrtAMSALjSLAALFPJTFGPNT^KQAL 

******************** ******" R ***r*r******r*r* rrrr* ********** 

BVxk ? (Continued) 

KWQS RQIFAPVI GI PGGI TSQDSGPTFGSMRFDVKTYDQI DALRQLMELYI QPLKSAYF 
*********************** HSG ******************* R * ************* 

WIYESDWKVRATYVNDYIGKRGSNTGAAWHMWSSDPSAIYTSALGAAGYAPNVVGVRYSH 
Y************************* l* *q****** '* v* ********************* 

Block 3 

GGSYTKGMAPANTNAYAPFEFKYPGYKLHSVSAYGLSKAPDAADSVMFGFRPVLLENEAN 

********* *p» • ft ***** ********************* *f ****** 4 ********* ** 

Block 3 (Continued) Block 4 

QLLTDTAL9IPAEIGITDWPAFGRTEEPINGQDAIRIWESFTSGFGFTYTVDS PQKQKY 

******************** *i *********** 7* ~ z ******************** rrr 

Block 4 {Continued) 

KI I YR I ANNLSASTVSLTYNNQTFFTDI LNTSLDPNGVRGN YGSYTLVEGPI IEFSQGTN 
************************************************************ 

Block 5 

IFKLGSQKGEFAIDSIIFSPW 
****p^******»*********2 
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AarArAATATTCCTGTAGATATTATATTTAAATATAGTCTCACTCCTCTTGCTTATCATACCGTTGATACCAATCATGTAAAACTCAAACATATTGGATTAG 
TCCCTTTTTCTTCTTCCGATCCTAATCTATACAGCATACAAGGTGMTTTC ^ 



102 
204 



TAAAGGACAACAAAGTGAGCATAATGATC^TT^ 

AATACAAACATTTCTCAAAAATTCTCCTTGCTTATGTCCATTTATACCCAAAAAA 

ACTGT AT AC ATTTT T AGTCTT ATC TT TGAGTTTTT AT AT AT TTT AAAGTTTGTTTG AT AAAT TTTCAGG AAAAAAAG AT CTC AAC GACT TTTGT ATGTC GGT 

oarcaraartaycojgay » m ™ 

tgtttactatgtgaaac>gtggagatattgtg<;acccattttctaattattctgaacaaaaatacccagattcaa^ 

— Sis mdpfsnyseqkypdsnnnqelites 

ctcttcattttattcggatactactaatgaaaatatgaaaacttaccatccaattgaacaagatattctcaaatttgcaaatcm 

ssp ysdttnenmktyhpieqdilkfanq efpdny 
ttatcaacattccgatgtttctaattcatatcaaaatatgaaaacagaaatcgtaaatacagatttaccctataatac 

vqHSDVSHSYQNMKTEIV NTDLPYNTNN INSMRN 
TACTCTATGCAGAGATTTACCTCCCGAGACTAACATGAGCATTTATGATAAm 

tlcrdlppetnmsiydnlrstvtvpsfsnqfdpi 
aaaatttcttcacgatattgaaattgctatagaaactggatcattttctgcattaacgcaatctaacatgaatcaaggtg^^ 

kfl hdieiaietgsf sa ltqsnmnq ggtdiapml 

aatctctacattttttaaagttgcaggtagtttacttccatttcctc 

istffkvags l.lpfplsslgalasfyvtdsqtg a 

tatggcaaatttatggagacaaatggtagattatgttgaaaaaagaattgattctaaaatattagattatcataattttatta 

MANLWRQMVDYVEKRIDSKILDYHNFI MGAELAA 

attaaatgcaagtttaaaagaatacgcacgagtagttaaaatttttgaaaatgatatgaa 

LNASLKEYARVVKI FENDMN RIAEPPSTGVITQF 

cagaattcttaatgataatttcattaaatatattgcaaaattacaattctcaacaaatcaatcagatt^ 

rILNDWFIKYIAKLQFSTNQSDLQYPVLTLPLRA 

acaagcatgtgtaatgcatttaatgttattaaaagatg^ 

OACVMHLMLLKDATTSVWGQQIDSQQUNG YKAEL 

aatacgtttaataaaagtatatactaatga^ 

IRLIKVYTMDVNTTYNQGLELEKAKPLNYSD PEE 
ATATTTACAAGCAGGACGTCCAGATATATCTGTATTACGCAGTAACTTTAAAGAGGTTATGAAGTGGAATAAAGTAGCGAAATATAAACGTGGAATGGCTAT 

Y LQ AG RPDI SVLRSN FKEVMKWNKVA KY KRGMAM 
GAGTGCTTTATCATTAGCTGCATTATTTCCAACTTTCGGACCAAATTATCCAAAACAAGCATTAAAAGTTGTGCA^ 

SALS1>AAI>FPTFGPNY PKQALKVVQS RQI FAPVI 
TGGAATACCAGGCGGTATAACAAGTCAAGATAGTGGTCCCACTTTTGGTAGTATGAGATTTGATGTAAAAACTTATGATCAAATTGATGCGTTACGACAACT 

GI PGGITSQDSGPT FGSMRFDVKTY D Q I DALRQI* 
AATGG AATT AT AT AT T C AACCTT T AAAAT C TGCTT ACTTTT GG AT AT AT GAAT C GG ATTGG AAAGTTC GTGC AACTT AT GTC AATG ATT AT ATTGGT AAAAG 

MELYIQPLKSAYFWIYESDWKVRATYVNDYIGKR 
AGGGTCAAATACAGGTGCTGCTTGGCACATGTGGTCAAGTGATCCTTCAGCCATATACACTTCTGCACTAGGAGCAGCAGGATACGCTCCTAACGTTGTTGG 

GSNTGAAWHMWSSDPSAIYTSALGAAGYAPNVVG 
TGTAAGATATTCACATGGGGGTAGTTACACAAAAGGTATGGCACCCGCAAATACTAATGCGTATGCTCCATTTGAATTTAAATATCCTGGTTAT 

VRYSHGGSYTKGMAPANTNAYAPFEFKYPGYKLH 
CAGTGTTAGTGCTTATGGATTAAGTAAAGCACCTGATGCAGCTGATTCTGTTATGTTTGGATTTAGACCTGTATTGTTAGAAAATGAAGCAAATCAATTAT^ 

SVSAYGLSKAPDAADSVMFGFRPVLLENEANQLL 
AACAGATACAGCATTGCAAATTCCAGCAGAAATAGGAATAACAGATGTCGTACCTGCATTTGGTAGAACAGAAGAACCTATTAATGGTCAAGATGCAATAAG 2443 

TDTALQI PAEIGITDVVPAFGRTEEPINGQDAl R 
AATATGGGAAAGTTTTACAAGTGGATT/TGGCTTTACTTATACTGTTGATTCTCCACAAAAACAAAAATATAAAATCATTTATAGAATTGCAAA 2550 

IHESFTS'GFGFTYTV.DS PQKQKYK I I YRIANNLS 
CGCTTCTACAGTTTCTTTAACCTATAATAATCJVAACATTTTTCACTGATATTTTAAATACTTCATTAGATCCAAA 2652 

ASTVSLTYNN QTFFTDI LNTSLDPNGVRGNYGSY 
TACACTTGTAGAAGGTCCTATTATTGAATTTTCTCAAGGAACTAATATCTTTAAACTAGGATCAC 2754 

TLVEGPI IEFSQGTNI FKLGSQKGE FAI D SI I F S 
TCCTGTTGTTTAATAGTGTAGTACCATTAGACCCAGACCCATGGTTTCCAGTCCAGAATATTCCCCAGATTTCATAGTATGCTTCGATCCCGCATGTTTTAT 2856 

nTRrAAArATATPCTTTTTAGAT AGCAT^ 2958 

TTACAAAAAGTAAACCCACCATCTTCGAACAAATCTTTGATTTCTATTTTTAAGAATAATCAATCTGTTGAACAATTTATAATTCTTTTGAAG 3060 
TTTTATTTGTTCGCTTAAGTTGATAGGCATGTGGTTCTACCCCTAATAAGTGTCACAGAACACTAATTCTAAGACATTTATCGTAAAAAAATAGTAAATTCA 3162 
TACAATACAGTTAAACTTTCCTCAGTAGCTCACGTTTTTCGATTTCGGGTGTTTTTACTCATTTCCCCCTTTGTTTTTAGGAGAGAGTGCTGGCTGGGGGTT - 3264 

TGGGGGCTAGCCCCC AAGAACTT AACGTAACTGAAT ATGGAAT AAGCTT 33 1 3 
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GTGGACCCGTTTTCTAATTATTCTGAACAAAAATACCCAGATTCAAATAATAACCAAGAACTAATTACAAAATCC 
TCTTCATTTTATTCGGATACTACTAATGAAAATGCAAAAAATTACCACCCAATTGAACAAGATATTCTCAAATTT 
ACAAATCAAGAATTTTCCGATAATCATTATCAACATTCCGATGTTTCAAATGATATAAATAGTATGCGAAATACT 
CTATGCAAAGATTTACCTCCTGAGACTAACATGAGCATTTATGATAATTTACGATCTACTGTTACTGTTCCTTCA 
TTTTCTAATCAATTTGATCCTATAAAATTTCTTCACGATATTGAAATTGCTATACAAACTGGATCATTTTCTGCA 
TTAACGCAATCTAACATGAATCAAGGTGGTACTGATATTAATCCAATGTTAATCTCTACATTTTTTAAAGTTGCA 
AGTAGTTTACTTCCATTTCCTCTATCATCATTAGGTGCTTTAGCTTCCTTTTATGTTACAGATTCACAAACAGGC 
GCTATGGCAAATTTATGGAGACAAATGGTAGATTATGTTGAAAAAAGAATTGATTCTAAAATATTAGATTATCAT 
AATTTTATTATGGGAGCAGAACTC GCAGCATTAAATGC AAGTTTAAAAGAATACGC AC G AGTAGTTAAAATTTTT 
GAAAATGATATGAACAGAATGGCTGAACCACCTTCAACTGGAGTTATCACTCAATTCAGAATTCTTAATGATAAT 
TTCATTAAATACATTGCAAAATTACAATTCTCAACAAATCAATCAGATTTACAATATCCTGTCCTAACTTTACCA 
TTACGTGCACAAGCATGTGTAATGCATTT7VATGTTATTAAAAGATGCAACGACTTCTGTGTGGGGACAACAAATA 
GACTCGCAACAATTAAATGGGTATAAAGCAGAATTAATACGTTTAATAAAAGTATATACTAATGATGTAAACACA 
ACGTATAATCAAGGGCTAGAGCTAGAAAAAGCTAAACCACTAAATTATTCTGATCCTGAAGAATATTTACAAGCA 
GGGCGTCCAGATATATCTGTATTACGCAGTAACTTTAAAGAGGTTATGAAGTGGAATAGAGTAGCGAAATATAAA 
CGTGGAATGGCTATGAGTGCTTTATCATTAGCTGCATTATTTCCAACTTTCGGACCAAATTATCCAAAACAAGCA 
TTAAAAGTTGTGCAATCTAGACAAATTTTTGCACCTGTAATTGGAATACCAGGCGGTATAACAAGTCAAGATCAT 
TCTGGCACTTTTGGTAGTATGAGATTTGATGTAAAAACTTATGATCAAATTGATGCGTTACGACGACTAATGGAA 
TTATATATTCAACCTTTAAAATCTGCCTACTTCTATATATATGAATCGGATTGGAAAGTTCGTGCAACTTATGTC 
AATGACTATATTGGTAAAAGAGGGTCTAATACAGGTCTTGCCTGGGGAATGTGGTCAAGTGATCCTTCAGTCATA 
TACACTTCTGCACTAGGAGCAGCAGGATACGCTCCTAACGTTGTTGGTGTAAGATATTCACATGGGGGTAGTTAC 
ACAAAAGGTATGGCACCCCCAAATACTAATGCGTATGCTCCATTTGAATTTAAATATCCTGGTTATAAACTACAC 
AGTGTTAGTGCTTATGGATTAAGTAAAGCACCTGATACAGCTGATTCTGTTATGTTTGGATTTAGACCTGTATTG 
TT AG AAAATGAAGC AAATC AATTATTAAC AG ATAC AGC ATTGC AAATTC C AGC AG AAAT AGG AATAAC AG ATGTC 
GTACCTGCATTTGGTAGAACAGAAGAACCTATTAATGGTCAAGATGCAATAATAATATGGGAAAGTTTTACAAGT 
GGATTTGGCTTTACTTATACTGTTGATTCTCCACAAAAACAAAAATATAAAATCATTTATAGAATTGCAAATAAC 
TTAAGCGCTTCTACAGTTTCTTTAACCTATAATAATCAAACATTTTTCACTGATATTTTAAATACTTCATTAGAT 
CCAAATGGAGTAAGAGGAAATTATGGTTCTTATACACTTGTAGAAGGTCCTATTATTGAATTTTCTCAAGGAACT 
AATATCTTTAAACTAAGATCAC7VAAAAGGAGAATTCGCTATAGATTCCATTATTTTTAGTCCTGTTTCATAA 



Figure 10 



